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今日のトピック：次世代シーケンサー（NGS）

ゲノムサイズの例

シーケンス技術に関する歴史

第２世代シーケンシング技術 Sequencing by synthesis法

第3世代シーケンシング技術

Pyrosequencing法

半導体チップによるプロトン測定法

ヒトゲノム解析の国際競争がほぼ決着がついた 2003 年以降，次世代
シーケンサー（超並列型高速ゲノム DNA 塩基配列自動解析装置）が実用
化され，ゲノム DNA データが日常的に爆発的に産生される時代となった．
次世代シーケンサーは，数十から数千塩基長の DNA断片の配列データ

を大量に同時並行的に産生する．一検体当たり，数十万から数十億断片
の配列データを，数時間から数週間のスピードで解読する．これは総塩
基長にして数十億塩基程度でありヒト一人分のゲノムサイズにも匹敵す
る．次世代シーケンサーにはいろいろな種類や測定原理が存在し，一度
に解読できる塩基長や精度，データ産生スピード（スループット）が異なっ
ている．各メーカーからいろいろな製品が発売されており，その解析目的
により使い分ける必要がある．
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SMRT（Single Molecule Real Time）法



冬虫夏草とは

アノテーション（遺伝子注釈）

C-Bioセミナー
5月31日金曜日15：00～ ゲノミクス研究棟2F セミナー室
伏見圭司先生（静岡大学理学部生物科学科）
「光スイッチの開発を目指したシアノバクテリオクロムの分子基盤」

参考図書

クイズ

Pyrosequencing法を用いて、ある1本鎖DNA断片の配列をシーケ
ンスした結果、下記のような発光量のデータが得られた。この1
本鎖DNA断片の配列を答えよ。
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レポート提出（合計800文字程度）
「次世代シーケンサーの機器およびその長所・短所について」
「あなたがゲノムを解読したい生物種とその理由について」
5/31 16時までにゲノミクス研究棟１F 管理室に提出
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カイコ蛹への接種実験, 表現型の確認

実験概要


